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ANTECEDENTES:

Recebemos no dia 28/07/2021, através da FIOCRUZ-CE, a informacéo de que foram identificados 04 casos
da variante DELTA no estado do Ceara. Os casos foram detectados por meio do Centro de Testagem do
Viajante do Aeroporto Internacional Pinto Martins - Fortaleza. Esses passageiros realizaram teste de
antigeno inicialmente, com resultado positivo. Posteriormente as amostras foram encaminhadas ao
LACEN/Ce, para realizagdo de RT-PCR confirmando o resultado positivo. Foi enviado uma aliquota dessa

amostra ao Hemoce, para a realizacdo do teste de inferéncia e preparacao para sequenciamento.

CASOS:

Caso 1 — 25 anos, sexo feminino, residente no municipio de Caucaia, procedente do Rio de Janeiro,

apresentando dor de garganta.

Caso 2 — 25 anos, sexo feminino, residente no municipio de Fortaleza, procedente do Rio de Janeiro,

apresentando coriza e dor de garganta.

Caso 3 — 22 anos, sexo feminino, residente no municipio de Fortaleza, procedente do Rio de Janeiro,

assintomatica.

Caso 4 — 26 anos, sexo masculino, residente no municipio de Itapipoca, procedente do Rio de Janeiro,

apresentando dor de garganta.

ACOES REALIZADAS:

Comunicacdo do caso positivo para COVID-19 as vigilancias das Areas Descentralizadas de Salde

responsaveis;

Solicitagdo de monitoramento do caso e contatos;

Alerta a populagéo sobre a chegada da variante Delta ao estado;

positivos;

Disponibilizacdo de coleta de rt-PCR e rastreio da nova variante em passageiros dos vbos dos casos




ACOES A SEREM REALIZADAS:

- Atualizacdo da Nota Técnica da Vigilancia Genémica no estado;

- Ampliacdo das testagens do CT do Aeroporto de passageiros oriundos do estados do Rio de Janeiro, Sao
Paulo e Rio Grande do Sul, para 20%;

- Solicitar aos passageiros que estiveram no mesmo voo de algum dos pacientes acima, que procurem ao
Lacen para coleta de rt-PCR, bem como os contactantes domiciliares sintomaticos;

- Monitoramento dos casos positivos e contatos junto as vigilancias das ADS e municipios;

- Intensificagdo do monitoramento de novas variantes no Estado.
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Eusebio, 28 de julho de 2021
A Secretaria Executiva de Vigilancia e Regulacdo em Sadde - SESA Ceara

RE: Relatdrio técnico de monitoramento gendmice de novas variantes de preccupagdoe (VOCs) de
SARS-CoV-2 do CTV- Rede de Vigilancia Gendmica e Imunoldgica do Estado do Ceard

Um conjunto de alteracbes especificas no material genético de SARS-CoV2, tecnicamente
chamadas de mutagdes sinapomaorficas, forma a base do que se denomina de linhagens/variantes do
wirus. Algumas varantes tem apresentado maior potencial pandémico de transmissdo, sendo
tecnicamente denominadas de Variantes de Preocupacdo (VOC, do inglés Variant of Concern), cujo
status & reconhecido pela OMS. Atualmente & variamtes de SARS-CoV-2 sdo consideradas como VOCs,
emergindo de linhagens e de regides geograficas distintas (continentes). As VOCs possuem codigos ou
nomenclaturas distintas dependendo do sistema de classificacdo utilizado, sendo 05 mais comumente
utilizados a nomenclatura de letras gregas da OMS, e os sistemas internacionais Pangolin, Mextstrain e
GISAID [conforme tabela abaixo).
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Fonte: WHO, disponivel em: hifpe:fwww. who intenfactivibiesfracking-SARS-Col-Z-vanants

Todas as VOCs possuem em comum um conjunto de mutagbes que as tornam mais adaptadas,
competentes, infecciosas efou transmissiveis quando comparados com outras linhagens circulantes.
Também estdo associadas com maior capacidade de evasdo do sistema imunolégico & menor
efetividade das vacinas. & VOC de maior preocupacio, no momento, & a variante Delta que tem
apresentado expansio em diversos estados do Brasil, particularmente no Rio de Janeiro, onde ja ha
inimeros registros de transmissao comunitdaria.0 monitoramento de viajantes tem sido intensificado
para 5 prevenir @ importacdo, expansao e transmissao comunitaria em massa de novas VOCs, como
DCOMeU Com & variante Gama (VOC P1) no inicio do ano e que foi importada do Amazonas, sendo
atualmente a predominante em todos os estados do Brasil.

Comissionados por esta secretaria € no intuito de se promover rapida tomada de decisdo e
implementacdo de efetivas acdes de rastreio e contencdo de VOCs de SARS-CoV-2 no estado do Ceara, a
rede de vigildncia estadual, por meio da rede Fiocruz de vigilancia gendmica (regional Ceard) e do Centro
de Informacbes Estratégicas de Vigildncia em Salde do Ceard (CIEVS-CE), comunica em carater
emergencial os resultados das andlises gendmicas de amostras de 17 casos suspeitos, Com exame
detectavel por teste rapido de antigeno de SARS-CoVZ, que foram coletadas pelo Centro de Testagem
para o Vigjante [CTV, localizado no Aeroporto Intermacional Pinto Martins), acdo coordenada pela
Agéncia MNacional de Vigildncia Sanitdria (ANVISA), Laboratdrio Central de Sadde Pablica do Ceard
[LACEN-CE) e a Equipe de Vigildncia Sanitaria da SESA.

Dessas 17 amostras encaminhadas pelo CTV ao laboratdrio de biologia molecular do Centro de
Hematologia e Hemoterapia do Ceara (HEMOCE), para processamento & exame diagnostico de rt-gPCR
confirmatorio e _triagem por testes maoleculares de inferéncia, 9 atenderam aos critérios técnicos
minimos de qualidade e, foram selecionadas para sequenciamento gendmico de nova Eeraca.




binstario da Seda

O = :
FIOCRUZ . l_:;encnmlcu c EARA

Fundagas Oswalda Cruz GOVERNG 0 EGTADD
Fa lawkd
Ceard

Importante ressaltar que desses 9 genomas analisados,4 foram confirmados como sendo da
variante Delta,pertencentes a linhagem VOC B.1.617.2, constituindo nos primeiros casos confirmados
de_circulacdo desta variante no estado do Ceara, apesar de amplamente documentada no mundo,
inclusive em outros estados do pais. Essas 4amostras foram colhidas de viajantes residentes no estado
do Ceara, todos eles jovens entre 21 e 26 anos, 3 do sexo feminino e 1 do sexo masculing, sendo que
uma delas relatou ndo ter apresentado quaisquer sintomas de sindrome gripal. Importante ressaltar que
todos os 3 voos relacionados a3 esses 4 passageiros eram procedentes da cidade do Rio de Janeiro, local
Com 0 maior numero de registros dessa variante.

A tabela abaixo refere-se aos resultados dos testes desses individuos para registro deste orgao e
encaminhamentos:

Dt | oot | P || W | iy | D |y

_ {VOGI.1)
19,07 2024 Vigjante Fotdeza | F0% | Detectivel | Negavo | lmporads OB B2
18.07 2024 Viajante Cancsia | 0% | Detectivel | Negaivo | importaso VOC BT
2007 2021 Vigjante Fotdeza | 0% | Detectivel | Negavo | lmportads OB 1812
2,07 20 Viajante fopiposa | 0% | Detectivel | Negativo impartada VG BT

As demais 5 amosiras seqguendiadas, foram _confirmadas como sendo da variante Gama [WOC
P.1), de ampla circulagio em todos os Estados, mas que também requerem monitoramento e atencao.

A plataforma analitica utilizada foi o lllumina MiSeq, em gue foi adotado protocolos
recomendados pelo fabricante, ou preconizados pela Rede Fiocruz_de Vigilancia Gendmica. As
sequéncias geradas foram devidamente montadas e classificadas quanto 2 linhagem viral por meio de
circuitos computacionais, em ambiente de clusters,com a utilizag@o de ferramentas de bioinformaticas
dedicadas em suas versdes mais atuais. Para a confirmacdo filogenstica das variante Delta e Gama,
foram consideradas uma cobertura gendmica superior 2 95% e superior a 5X de profundidade, além da
confirmagdo da presenca de no minimo 13 mutagbes definidoras de linhagem, sendo mais da metade
dessas na proteing 5 (DELTA: 9. T19R,5:D138Y 5 FR157-
158Del,5:1452R,5T478K, 5:0614G,5:P6B1R,5:D950N; GAMA:
5 L18F 5:T20M,5:P265,5:D138Y,5-R1905,5: K417 T 5 E4B4K,5:N501Y,5:HE55Y, 5. T10271).

'/ Fabio Miyzjima- Ph.D
Especialista em Saude Publica - Fiscruz Ceara
Rede Fiooruz de Vigilanda Gendmica [CE)
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